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Nome e cognome: Riccardo Montioli
Contatti: email: riccardo.montioli@univr.it
Tel. ufficio: +39 0458027170

Titoli di studio
-Laurea in Biotecnologie Agro-Industriali conseguita il 25 marzo 2004

TR

presso 1’Universita degli Studi di Verona, Facolta di Scienze MM. FF.
NN.

-Dottorato di ricerca in Bioscienze, curriculum Biochimica, conseguito il 23 aprile 2009 presso 1’Universita
Degli Studi di Verona.

Esperienze lavorative e titoli accademici:
Novembre 2002-Aprile 2004-Tirocinio di tesi presso il laboratorio di Biochimica generale della facolta di
scienze MM. FF. NN. dell’ Universita di Verona. Durante tale periodo il Dr. Montioli si & occupato della
produzione e caratterizzazione dell’enzima, dipendente dal piridossal 5’-fosfato, glutammato decarbossilasi 1
(GADL1) di Arabidopsis thaliana.
Ottobre 2003 -settembre 2004-Borsista con il ruolo di esercitatore di Biochimica generale e Fisiologia
vegetale presso la Facolta Scienze MM. FF. NN. dell’Universita degli Studi di Verona.
Aprile 2005-Dicembre 2006-Assegnista di ricerca presso la Sezione di Chimica Biologica del Dipartimento
di Scienze Morfologico-Biomediche dell’Universita degli Studi di Verona. Titolo del progetto di ricerca:
“Caratterizzazione strutturale e funzionale di enzimi dipendenti dal piridossal-5’-fosfato”. SSD BIO/10,
Coordinatore scientifico Prof.ssa Carla Borri Voltattorni.
2006-2008-Dottorato di ricerca in Bioscienze, curriculum Biochimica, presso il Dipartimento di Scienze
Morfologico-Biomediche dell’Universita degli Studi di Verona, Sezione di Chimica Biologica. Titolo della
tesi di dottorato: “Analisi cinetiche, spettrofotometriche e mutazionali di due enzimi PLP-dipendenti del fold
type I: meccanismi catalitici, processi di folding e dimerizzazione”.
Luglio 2008-Stage formativo presso il Dipartimento di Scienze Biochimiche “A. Rossi Fanelli”
dell’Universita La Sapienza di Roma per I’acquisizione di tecniche bioinformatiche.
Gennaio 2009-Dicembre 2018-Collaboratore di ricerca presso la Sezione di Chimica Biologica
dell’Universita degli Studi di Verona in qualita di assegnista di ricerca o borsista. | progetti hanno previsto lo
studio delle relazioni struttura-funzione di enzimi coinvolti in malattie rare e lo sviluppo di nuove strategie
terapeutiche. In particolare:

- Gennaio 2009-Dicembre 2011. Assegnista di ricerca per l’attuazione del progetto dal titolo

“Relazioni struttura-funzione in enzimi dipendenti dal piridossal 5’-fostato” SSD BIO/10

Coordinatore Prof.ssa Carla Borri Voltattorni.
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- Gennaio 2012-Novembre 2013. Assegnista di ricerca per I’attuazione del progetto “Sviluppo di
nuove strategie per il trattamento dell’Iperossaluria Primaria di tipo 1”. SSD BIO/10 Coordinatore
Prof.ssa Barbara Cellini.

- Dicembre 2013-Novembre 2014. Assegnista di ricerca per lo 1’attuazione del progetto “Sviluppo di
nuove strategie terapeutiche per la Sindrome da deficit di Dopa Decarbossilasi: un approccio
molecolare”. SSD BI10/10 Coordinatore Prof.ssa Barbara Cellini.

- Dicembre 2014-Novembre 2015. Assegnista di ricerca per 1’attuazione del programma dal titolo
”Approcci molecolari per lo studio della patogenesi di malattie rare che coinvolgono enzimi
dipendenti dalla Vitamina B6”. SSD BIO/10 Coordinatore Prof.ssa Barbara Cellini.

- Novembre 2015-Novembre2016. Titolare di una Borsa di studio finanziata da AADC deficiency
Research Trust (UK) per lo sviluppo del Progetto di ricerca “Molecular insight in AADC
deficiency”. Coordinatore Prof.ssa Carla Borri Voltattorni.

- Gennaio 2017-Dicembre 2017. Assegnista di ricerca per lo sviluppo del progetto “Studio della
patogenesi molecolare dell’ Atrofia Girata verso la razionalizzazione e 1’ottimizzazione della terapia
con Vitamina B6” Finanziato dalla Fondazione Telethon. SSD BIO/10 Coordinatore Prof.ssa
Barbara Cellini.

- Gennaio2018-Dicembre 2018. Assegnista di ricerca per ’attuazione del progetto “Caratterizzazione
struttura-funzione di varianti patogenetiche della Dopa Decarbossilasi nel deficit da AADC”. SSD
B10O/10 Coordinatore Prof.ssa Mariarita Bertoldi.

2015-Conseguimento dell’Abilitazione Scientifica Nazionale (ASN) a Professore di seconda fascia, poi
conseguita nuovamente in data 18/11/2020.

Dic 2018-Sett 2021-Ricercatore a tempo determinato tipo-A (RTDa) sul progetto “studio molecolare dei
meccanismi di azione/regolazione di enzimi coinvolti nella sintesi di neurotrasmettitori in condizioni
patologiche, quali la malattia di Parkinson e deficit correlati”.

Ott 2021-0ggi- Ricercatore a tempo determinato tipo-B (RTDb) SSD BIO10, presso la Sezione di Chimica

Biologica del Dip. di Neuroscienze, Biomedicina e Movimento dell’Universita di Verona.

Insegnamenti:

Dall’AA 2019/2020 ad oggi - Docente del corso di “Saperi minimi di Chimica”, Corso di Laurea in Scienze
delle attivita Motorie e Sportive dell’Universita di Verona.

Dal’AA 2018/2019 ad oggi - Docente del corso “Corso base di Chimica” del progetto Tandem
dell’Universita di Verona.

AA 2020/2021 - Docente del modulo di Biochimica dell’insegnamento di “Radiobiologia e

Radioprotezione” del Corso di Laurea in Tecniche di radiologia medica dell’Universita di Verona.



Dall’ AA 2019/2020 ad oggi - Docente del tirocinio di Ricerca in Chimica Biologica dell’insegnamento
“Scienze propedeutiche alla professione medica”, Corso di Laurea Magistrale in Medicina e Chirurgia
dell’Universita di Verona.

Dall'AA 2019/2020 ad oggi - Membro del collegio dei doceti del Dottorato di Ricerca in Medicina
Biomolecolare dell’Universita di Verona.

Dall’AA 2021/2022 — Docente del modulo di Biochimica del corso Fondamenti biomolecolari della vita del
corso di laurea in infermieristica (V1) e Docente del corso di Biochimica del Movimento del corso di laurea

in scienze delle attivita motorie e sportive dell’Universita di Verona

Attivita scientifica

L’attivita scientifica del Dr. Montioli verte principalmente sulla caratterizzazione strutturale e funzionale di
enzimi coinvolti in malattie rare con I’ausilio di tecniche di indagine cromatografiche, spettroscopiche e
cinetiche applicate a proteine purificate in forma ricombinante ed affiancate da analisi in silico. In

particolare, gli studi condotti hanno permesso di:

- Acquisire informazioni circa le relazioni struttura-funzione degli enzimi analizzati e chiarire il ruolo

strutturale del coenzima nei loro processi di folding e oligomerizzazione.

- Sviluppare un modello di indagine che permette di identificare, mediante analisi biochimiche,
I’impatto a livello strutturale e funzionale di mutazioni patogeniche associate sia a genotipi

omozigoti che eterozigoti.

- Definire il difetto molecolare associato alle varianti patogeniche, quindi correlare al genotipo dei

pazienti uno specifico fenotipo enzimatico.

- Chiarire le basi molecolari dell’efficacia di alcune terapie e proporre combinazioni farmacologiche

genotipo-specifiche.

Competenze Tecniche - Padronanza delle tecniche di spettroscopia(CD, DLS, Fluorescenza, Abs UV-vis),
cromatografia (FPLC, HPLC), elettroforesi, crosslinking, proteolisi limitata, biologia molecolare (PCR,
DNA-cloning, mutagenesi), analisi cinetica enzimatica, cinetica rapida stopped-flow, coltura batterica,

modelling molecolare e MD simulation.

Lingue — Italiano (madrelingua), inglese

Pubblicazioni
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denticola cystalysin by site-directed mutagenesis and kinetic studies” Biochemistry (2005) 44,
13970-13980. IF 2.86

2. B. Cellini, R. Montioli, A. Bossi, M. Bertoldi, D. V. Laurents, C. Borri Voltattorni “ Holo- and apo-
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Cellini B, Montioli R., Bianconi S., Jorge P. Lopez-Alonso, C. Borri Voltattorni “Construction,
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J Inherit Metab Dis. 2011 May 4. IF 4.04

Oppici E, Montioli R, Lorenzetto A, Bianconi S, Borri Voltattorni C, Cellini B. “Biochemical
analyses are instrumental in identifying the impact of mutations on holo and/or apo-forms and on the
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Cellini B, Oppici E, Paiardini A, Montioli R. “Molecular insights into primary hyperoxaluria type 1
pathogenesis” Front Biosci (Landmark Ed). 2012 Jan 1;17:621-34. Review. IF 2.75
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Voltattorni C. “Identification by virtual screening and in vitro testing of human DOPA
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Barbara Cellini, Riccardo Montioli and Carla Borri Voltattorni “CYSTALYSIN: AN EXAMPLE OF THE
CATALYTIC VERSATILITY OF PYRIDOXAL 5’-PHOSPHATE DEPENDENT ENZYMES” Vitamin B
Research Advances, Nova Science Publishers, Hauppauge, NY, USA




