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Stefano Capaldi si è laureato all'Università degli Studi di Milano il 27/10/2000 in Chimica e Tec-nologia Farmaceutiche. Ha conseguito il titolo di Philosophiae Doctor in Biotecnologie Agroindus-triali presso l'Università di Verona il 30/03/2004 con la tesi dal titolo “The Three DimensionalCrystal Structure Of Carp Fish Egg Lectin” (relatore Prof. Hugo L. Monaco). Dal gennaio 2005 alfebbraio 2007 ha svolto una borsa di studio Post Doc presso il Laboratorio di Biocristallografiadell'Università di Verona con il progetto di ricerca: “Studi strutturali su proteine leganti molecoleidrofobiche”. Dal marzo 2008 è assegnista di ricerca e dall'aprile 2022 professore associato in Bi-ologia Molecolare presso il Dipartimento di Biotecnologie dell'Università di Verona.
Storia lavorativaAprile 2022 - oggi: Professore associato in Biologia Molecolare, Dipartimento di Biotecnologie,Università di Verona, Italia.
Mar 2008 - Mar 2022: Ricercatore in Biologia Molecolare, Dipartimento di Biotecnologie, Univer-sità di Verona, Italia.
Gennaio 2005 - Febbraio 2008: post doc presso il laboratorio di Biocristallografia, Università diVerona, Italia.

Istruzione e qualificheGennaio 2001 - Gennaio 2004: Dottorato di ricerca in Biotecnologie Agroindustriali, Università diVerona, Italia. (Supervisore Prof. Hugo L. Monaco).
Ottobre 1994 - Ottobre 2000: Laurea specialistica in Chimica e Tecnologia Farmaceutiche. Uni-versità di Milano, Italia.
10 aprile 2017: Abilitazione Scientifica Nazionale a Professore Associato in Biologia Molecolare,(05/E2, BIO/11).

Principali attività di ricercaStudi strutturali di proteine coinvolte nel trasporto di molecole idrofobicheStefano Capaldi ha iniziato la sua attività di ricerca durante la tesi di laurea magistrale con la carat-terizzazione di una proteina appartenente alla famiglia delle Fatty-acid Binding Proteins (FABPs)coinvolta nel trasporto di molecole idrofobiche e acidi biliari. Durante il dottorato, e successiva-mente come post-doc a Verona, ha continuato lo studio di questa classe di proteine, risolvendo di-verse strutture di complessi proteina-ligando e contribuendo alla definizione della specificità dilegame e della funzione fisiologica di alcune di esse.



Studi strutturali di lectine fungine con proprietà antitumoraliDurante la sua attività di ricerca nel gruppo del Prof. Monaco, ha contribuito alla caratterizzazionestrutturale di lectine ottenute da varie fonti naturali (una delle quali è stata oggetto della sua tesi didottorato). La sua attività in questo campo ha portato alla risoluzione della struttura e alla caratter-izzazione delle proprietà di legame di diverse lectine con interessanti proprietà antiproliferative eantitumorali estratte da varie specie di funghi commestibili.
Studi strutturali di proteine coinvolte nei processi di apoptosi o di proliferazione cellulareNel corso degli anni si è occupato anche della caratterizzazione strutturale di alcune proteine coin-volte nei processi di proliferazione cellulare, in particolare una proteina che lega il fattore di crescitainsulino-simile 1 (IGFBP1) e una proteina (SOUL) coinvolta nella regolazione della cascata apop-totica attraverso l'interazione con il noto fattore antiapoptotico Bcl-XL.
Studi strutturali di proteine di membranaMentre era visiting scientist presso il gruppo MPC (Membrane protein crystallization) dell'ImperialCollege di Londra, ha lavorato ad alcuni progetti sulla caratterizzazione strutturale delle proteine dimembrana. In particolare, ha contribuito alla determinazione della struttura del trasportatore eucar-iotico UapA. Allo stesso tempo, nell'ambito di un progetto in collaborazione con il Prof. PS. Chae,ha contribuito alla caratterizzazione di detergenti innovativi sviluppati per lo studio delle proteine dimembrana.
Caratterizzazione strutturale e funzionale di recettori GPCR e altre proteine coinvolte in malattieneurologiche e neurodegenerativeNegli ultimi anni si è concentrato sulle proteine coinvolte nei processi patologici che interessano ilsistema nervoso e le malattie neurodegenerative. Ha intrapreso la caratterizzazione di un recettoreaccoppiato a proteine G coinvolto nell'insorgenza della malattia di Alzheimer (GPR3) e lo studio diun altro GPCR cruciale per la degenerazione della mielina nella sclerosi multipla (quest'ultimooggetto di due ricerche finanziate dalla FISM - Fondazione Italiana Sclerosi Multipla, alla qualepartecipa come membro e alla quale partecipa come coordinatore di unità. Inoltre, ha partecipato econtinua a lavorare a diversi progetti volti a caratterizzare i processi di formazione di aggregatiamiloidi da parte di proteine intrinsecamente disordinate (IDP), tra cui l'α-sinucleina e la proteinaTau.
Studi strutturali sui complessi fotosinteticiRecentemente, in collaborazione con il gruppo guidato dai professori Bassi e Dall’osto presso il Di-partimento di Biotecnologia, si è dedicato alla caratterizzazione strutturale dei complessi fotosin-tetici mediante criomicroscopia elettronica (cryo-EM). Negli ultimi anni ha determinato la strutturadi mutanti del fotosistema I di A. thaliana e di un nuovo supercomplesso PS identificato in P.oceanica.
Sviluppo di metodi diagnostici innovativi per l'identificazione di aggregati amiloidi in campioni bi-ologici.Collabora attivamente con il gruppo del Prof. Zanusso del Dipartimento di Neuroscienze di Veronanello sviluppo di metodi diagnostici per la rilevazione della presenza di aggregati amiloidi in cam-pioni biologici, e in particolare nella mucosa nasale, mediante saggi RT-QuIC (real-time quaking-induced conversion). In particolare, è responsabile dell'ottimizzazione dei protocolli per l'espres-sione e la purificazione di proteine ricombinanti ingegnerizzate utilizzate come substrati per i saggidi aggregazione.

Indici bibliometrici (Settembre 2026)- Numero totale di pubblicazioni: 61



- Indice H: 24 (Scopus)- Numero totale di citazioni: 2034 (Scopus)- Orcid iD: 0000-0003-4632-8100- Strutture depositate nella Protein Data Bank (PDB): 62
Grants1) PRIN2022 (2022JNF57Y, PI prof. M. Barile) Ministero italiano delle Università e della Ricerca220K Euro04/02/2025-03/02/2027Titolo: How human cells form and distribute the redox cofactor, FAD - Remaining challenges inhealth and diseaseRuolo: Coordinatore dell'unità di ricerca
2) Joint Projects 2019 (JPVR19S9PT)Università di Verona20K Euro01/12/2020-30/11/2021Titolo: Titolo: indagine sui cianobatteri nelle grotte della Lessinia: catturare la luce in ambientiquasi buiRuolo: PI
3)Progetto di ricerca bando 2018 (grant 2018/R/21, PI prof. L. Trincavelli)Fondazione Italiana Sclerosi Multipla (FISM)235K Euro01/02/2019-31/04/2022Titolo: Struttura cristallina e caratterizzazione funzionale del recettore GPR17, un nuovo target far-macologico per la terapia della rimielinizzazione nella sclerosi multiplaRuolo nel progetto: Coordinatore dell'unità di ricerca
4)Progetto di ricerca bando 2015 (grant 2015/R/11, PI Dr.. M. Degano)Fondazione Italiana Sclerosi Multipla (FISM)150K Euro01/03/2016-28/02/2017Titolo: Crystal structure and functional characterization of the GPR17 receptor, a novel pharmaco-logical target for remyelination therapy in multiple sclerosisRuolo: Co-responsabile dell'unità di ricerca

Grants individuali:Dicembre 2017: Finanziamento individuale di attività di ricerca di base da parte del MIUR (importo€ 3000).Cooperint 2008 - Junior Research Program, Borsa di mobilità dell'Università di Verona (3600 euro).Cooperint 2014 - Staff Mobility Program, Borsa di mobilità dell'Università di Verona (4500 euro).

Partecipazione a progetti di ricerca2003-2006: Collaboratore nel progetto FIRB n. RBNE03B8KK “Metodologie e tecnologie innova-tive per la farmaceutica”, coordinatore Prof. Monaco.2008-2010: Collaboratore nel progetto: Caratterizzazione strutturale e funzionale della prostaglan-dina D sintasi umana, borsa di studio Fondazione Cariverona 2008 a H-L. Monaco.2011-2014: partecipante al progetto: Verona Nanomedicine Initiative, Fondazione Carioverona.2016-2020: partecipante al progetto ERC Starting Grant 2015 SOLENALGAE- 679814 a M. Bal-



lottari.2019-2022: partecipante al progetto: “Sviluppo e validazione di un nuovo saggio molecolare perl'alfa-sinucleina in pazienti con malattia di Parkinson e altre alfa-sinucleinopatie”. FondazioneCariverona - Bando Ricerca Scientifica di Eccellenza 2018, coordinatore Prof. Zanusso.

Esperienze di visiting scientist06 novembre - 07 gennaio: Universidad Nacional de Cordoba (Argentina), laboratorio di glicobiolo-gia (diretto dal Dr. J.A. Curtino).Sovvenzione: Cooperazione Scientifica Italia-Argentina 2006-2007, Ministero degli Affari Esteriitaliano.10 maggio - 10 agosto: Gruppo MPC (Membrane Protein Crystallization) (diretto dal Dr. B.Byrne),Imperial College, Londra (Regno Unito).Borsa di studio: Cooperint 2008, Università di Verona.15 maggio - 15 agosto: Gruppo MPC (Membrane Protein Crystallization) (guidato dal Dr.B.Byrne), Imperial College, Londra (UK).Borsa di studio: Cooperint 2014, Università di Verona.

Competenze e abilità tecnicheSolida esperienza in:- Espressione di proteine eterologhe in sistemi procariotici (E. coli) ed eucariotici (S. cerevisiae, P.pastoris, baculovirus/cellule di insetti)- Purificazione delle proteine- Cristallizzazione e raccolta dei dati- Phasing, costruzione di modelli e raffinamento della struttura- Test funzionali biochimici

Principali collaborazioni scientificheProf. G. Zanusso, Università di Verona, Italia.Prof. I. Eberini, Università degli Studi di Milano, Italia.Prof. R. Bassi, Università di Verona, Italia.Prof. L. Bubacco e Dott. L. Civiero, Università di Padova, Italia.Dott. E. Esposito, CNR, Napoli, Italia.Dott. B. Byrne, MPC Group, Imperial College, Londra, Regno Unito.Dott. M.E. Carrizo, Universidad Nacional de Córdoba, Argentina.

Insegnamento- Biologia Molecolare (6 CFU), Laurea in Bioinformatica, Università di Verona.- Laboratorio di Biologia Molecolare (2 CFU lezioni + 4 CFU pratica), Corso di Laurea in Bioinfor-matica, Università di Verona.

Organizzazione di convegni
· Membro del Comitato Organizzatore del 41° Convegno dell’Associazione Italiana diCristallografia (AIC), Verona, 11-14 settembre 2012.

Affiliazioni
· Membro dell’Associazione Italiana di Cristallografia (AIC)
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